实用生物信息学之
蛋白质组学及分子模拟研习班

蛋白质组学是研究生命科学现象与科学规律的重要途径，在各个研究领域都有广泛应用。有许多蛋白质相关的数据库资源及生物信息学分析工具，在研究蛋白质的鉴定、结构分析与模拟、蛋白与核酸相互作用、与蛋白-蛋白相互作用、分子对接，乃至分子相互作用网络等各个层面为科学研究提供助力。为进一步推进相关研究发展，助力广大科研工作者提高蛋白质组学相关数据分析及生物信息学技能，北京市计算中心生物计算事业部推出“蛋白质组学及分子模拟”研习班。欢迎您参加！

主办单位：北京市计算中心   中国生物工程杂志   华斯泰生物医学科技有限公司
培训地点：北京海淀区丰贤中路7号3号楼，北京市计算中心三层会议室
本次课程时间： 2015.8.10-12（报名中）
上课时间：上午：9：15 - 12：00  下午：1：30 – 5：00
	日期
	授课题目
	授课内容
	授课老师

	第一天
	蛋白质组研究基础
	1、 1、蛋白质组信息学概论
2、 2、质谱数据处理与上机实践
	裴智勇

朱云平

	
	蛋白质组学数据库与软件
	1、 1、蛋白质组数据库介绍与应用
2、 2、蛋白质组软件包的使用上机实践（TPP等）
	张丽杰

	第二天
	蛋白结构分析
	1、蛋白质结构分析与PDB数据库应用
2、常用蛋白结构分析软件应用（VMD，Pymol等）
	张丽杰

	
	同源建模与
分子对接
	1、 同源建模原理与分子对接理论介绍
2、 同源建模软件Modeller介绍
3、 Modeller上机实践，模拟结构评价与优化
4、 分子对接软件Autodock上机实战
	张丽杰

	第三天
	蛋白质与DNA相互作用研究
	1、 1、Chip-seq技术方法概述与应用
2、 2、Chip-seq分析流程与实践
	李俊娥

闫鹏程

	
	蛋白质相互作用与分子网络构建
	1、分子相互作用研究概述与数据介绍
2、蛋白质相互作用与分子通路、互作网络概述
3、Cytoskape软件应用与网络构建
	桂小柯

裴智勇


(课程内容以实际授课为准)
注：参加培训班的学员投稿《中国生物工程杂志》，通过审稿的论文将会优先发表。
特色：真正实战经验丰富的一线专业团队，与您一起交流、学习、探讨您工作中实际遇到和将要面对的问题。
报名费用：
注册费3000元，含听课费、资料费、上机费和午餐（主办方可协助安排酒店）。请自带笔记本电脑用以上机实习。所有学员自动成为VIP会员，永久享受生物计算分析服务9折优惠。
【报名优惠政策】
1、2015年7月10日前报名并缴费，可享受减免500元优惠。
2、3人以上团体报名每人可减少400元；
3、4+1团报，可免费赠送一个名额
4、上面3种优惠政策不能同时享受，只能享受其中一种。
培训以收到学员培训费为成功报名，培训座位按收到费用先后顺序安排。
请联系：韩海平：010-52280575 , 13121228066  QQ号：2596453578 

        邮  箱：haipinghan@163.com  
报名回执表
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