“实用生物信息学”研讨班通知

如您所知，近年来，以基因组科学为代表的研究工作和技术平台先后获得各项资助，如国家863计划、973计划、中国科学院知识创新工程、国家重大攻关项目、自然科学基金，等。为了辅助广大科研工作者掌握高通量测序技术原理、实验设计以及后期数据分析技能，北京市计算中心、军事医学科学院微生物流行病研究所生物信息学研究室、华斯泰生物医学科技有限公司共同主办“实用生物信息学”培训研习班。
主办单位：北京市计算中心

军事医学科学院微生物流行病研究所生物信息学研究室

华斯泰生物医学科技有限公司

培训地点：北京海淀区丰贤中路7号3号楼，北京市计算中心三层会议室

培训时间：2016年3月28-4月1日

上午：9:30-12:00下午：13:00-16:30

	日期
	授课题目
	授课内容

	第一天
	生物信息学导论
	1．生物信息学发展简史（重点讲解）

2．生物信息学主要研究领域（重点讲解）

3．生物信息学软件和工具

4．生物信息学重要会议

	
	生物信息学基础

（上机操作）
	1、linux基础

掌握Linux系统下的常用命令(重点)

掌握linux环境下软件的安装使用

了解shell脚本的编写

2、perl基础

介绍Perl 的基本元素

Perl在生物信息中应用示例(DNA复制、DNA转录、RNA翻译)

	第二天
	二代测序技术原理及基因组拼接
	1、介绍目前主流二代测序仪的测序原理

2、主要操作流程及特点

3、序列拼接的技术方法

4、常用软件及全基因组个性化组装的技巧

	
	基因组拼接组装（以细菌/病毒为例）

（上机操作）
	1、全基因组组装的流程介绍

2、原始测序数据的预处理

3、分别介绍Velvet和SOAPdenovo的使用，并以一株细菌的测序数据为例进行组装

4、介绍Newbler的是使用，并以一个IonTorrent测序的噬菌体数据为例进行组装

5、以细菌的数据为例,介绍填补gap的方法，包括延伸法，局部拼接法

	第三天
	基因组重测序与数据分析
	1、讲解基因组重测序的概念、目的与应用

2、结合实例讲解其原理、类据类型与格式、操作流程、软件等相关知识

	
	基因组重测序数据分析实例

（上机操作）
	1、对二代测序数据的解读

2、数据质量控制及数据过滤

3、使用BWA和Samtools进行数据比对并对比对结果进行可视化（重点讲解）

4、寻找SNP和Indel并进行注释（重点讲解）

5、寻找结构变异并对变异进行注释（重点讲解）

	第四天
	转录组测序与数据分析
	1、转录组基本概况和技术发展简介

2、转录组技术流程及技术细节（重点讲解）

3、转录组应用案例

	
	转录组数据分析实例

（上机操作）
	1、转录组数据准备和软件介绍及安装

2、转录组数据的比对（重点讲解）

3、表达量估计和分析（重点讲解）

4、后续功能分析简介

	第五天
	microRNA测序与数据分析
	1、microRNA目前的应用、发展历史以及microRNA的定义

2、microRNA的生物学过程（重点讲解）

3、microRNA的测序（重点讲解）

4、microRNA测序数据分析软件（重点讲解）

5、microRNA目前的挑战以及将来的研究前景

6、microRNA测序数据分析案例展示（重点讲解）

7、近期文献

	
	microRNA数据分析实例

（上机操作）
	1、microRNA测序数据预处理（重点讲解）

2、测序数据长度分布计算

3、microRNA的预测（重点讲解）

4、microRNA碱基偏好性计算

5、microRNA靶标基因预测，结果提取、统计（重点讲解）

	
	蛋白质组信息学平台及应用
	1、蛋白质鉴定的质量控制

2、非限制性蛋白质翻译后修饰鉴定

3、蛋白质定量分析

4、蛋白质组数据管理

5、案例分析


(课程内容以实际授课为准)

注：参加培训班的学员投稿《中国生物工程杂志》，通过审稿的论文将会优先发表。

讲师团队：

授课教师：来自首师大、蛋白质中心、计算中心、军科院，多个海归博士，均在生物信息学领域有丰富的工作经验。

实际实用：理论讲授和上机实习搭配，结合具体案例。

精致小班：每班少于35人，可根据学员课前提出的工作需求调整课程内容。

VIP待遇：培训后，仍可免费来我中心与生物信息专家一对一辅导。

效果保障：至今已经成功举办多次生物信息分析专题培训，累计百余人次，广受学员好评。

报名费用：
	报名种类
	优惠对象
	注册费①/折扣
	赠送计算资源包月套餐②

	A
	在校学生（需学生证）
	4950元/9折
	1个月（价值3.5万元）+终身VIP会员③

	B
	工作人员
	5500元
	2个月（价值7万元）+终身VIP会员


① 注册费含听课费、资料费、上机费和午餐（主办方可协助安排酒店）。请自带笔记本电脑用以上机实习。
② 资源数量含16核、32G内存、100G存储空间, 有效期自培训结束后生效，有效期6个月。
③ 所有学员自动成为VIP会员，永久享受生物计算分析服务9折优惠。

报名优惠政策：
1、16年2月10日前报名缴费优惠500元。
2、3人以上团体报名每人可减少400元；
3、4+1团报，可免费赠送一个名额；
4、上面3种优惠政策不能同时享受，只能享受其中一种。
培训以收到学员培训费为成功报名，培训座位按收到费用先后顺序安排。

联系方式：
韩海平 010-57699238，13121228066
邮箱：haipinghan@163.com
报名回执表

多人参加，可复制此表。
	培训班类型：（可多选）
	□生物信息学技术应用讲习班        □表观遗传学数据分析研习班

□蛋白质组学及分子模拟研习班      □数据分析与R语言培训班
□生物信息软件与数据库应用讲习班  □生物信息学与精准医学培训班

	姓名：
	
	性别
	
	民族：
	
	职称：
	

	身份证号
	

	工作单位：
	
	住宿：
	是□；否□

	研究方向：
	

	通讯地址：
	
	邮编：
	

	固定电话：
	
	手机：
	
	E-mail:
	

	报名种类：
	A□           B□             （该选项仅报名生物信息培训班人员填写）

	对课程了解情况
	☆☆☆☆☆
	感兴趣的课程：
	

	信息渠道:
	□中心主页 □邮件宣传（韩海平）□海报 □单页 □销售员  □丁香园  □生物论坛  □生物通邮件、主页  □朋友推荐                

	发票抬头：
	
	发票内容：
	

	住宿明细
	入住时间：
离店时间：
	房间类型
	□大床间
□标间  □合住    □不合住
□拼房（与其他学员拼标间）

	备注：
	


确定报名后，请将回执表发至haipinghan@163.com，如在两日内没有收到回复，请电话联系确认。
